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Introdugao: Infecgdes por Neisseria meningitidis sao associadas a altos indices de morbi-
mortalidade pelo mundo. Em Salvador a incidéncia da meningite meningocécica em 2000 foi de
1,26/100000 hab. Acometendo principalmente criangas menores de 02 anos (11,32/100.000hab.)
e uma taxa de letalidade de 8,7% e 3,5% dos pacientes evoluiram com sequelas neuroldgicas.
Assim se faz necessario a disponibilidade de um método simples, eficaz na caracterizagao
molecular deste patégeno para um melhor entendimento na distribui¢do da doenca.

Objetivo: Descrever a distribuicdo fenotipica e genotipica da Neisseria meningitidis isolada de
casos de meningite de Salvador- BA.

Material e métodos: Foram realizados testes de aglutinagdo na determinagao dos sorogrupos, de
dot-blot na determinagédo dos sorotipo:sorosubtipos e técnica Ng-REP- PCR na caracterizagao
genotipica em isolados do Hospital Couto Maia, de margo/96 a 99

Resultados: Distribuicao dos sorogrupos:sorotipos:sorosubtipos (n=258): B:4,7;P1.19,15
(59,4%); B:4,7;P1.7,1 (4,3%); C:4,7:P1.19,15 (4,3%); C:2a:P1.2 (3,5%); B:4,3:P1.3 (2,0%); Outros
(24,2%). NgREP-PCR: foram caracterizados 205/258 isolados, sendo identificados padroes
distintos entre os isolados de acordo com a posi¢ao das bandas obtidas.

Conclusdo: O método NgREP-PCR foi capaz de identificar padrées distintos, correlacionados
com a sorosubtipagem, principalmente o clone dominante encontrado na populagao estudada.
Assim o NgREP-PCR pode ser utilizado como ferramenta em estudos de epidemiologia molecular.



