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475

Leu

Asp

380

Asp

Thr

Ile

Leu

Gu

460

dn

Arg

Ay

Arg
540

365

Asp

Ser

Ser

445

Leu

Leu

Tyr

Ser

Asp

525

Arg

Val

Ser

Asp

430

Phe

Met

Asp
510

Leu

Lys

Val

Leu

Al a

415

Arg

Leu

Ay

Arg

495

Arg

Pro

Leu

Arg

Val

Asp

Asp

Al a
480

Leu

Lys



Lys
545

Leu

Arg

Pro

Arg

Au

625

Ay

Val

Pro
705

Pro

Asp

Leu

Leu

610

Trp

Trp

Val

Leu

690

Leu

Tyr

Pro

Asp

Phe

595

Leu

Lys

Pro

Pro

675

Ay

Ser

Au

Arg

Leu

580

Lys

Asp

Arg

660

Tyr

Asp

Phe

Arg

Al a

565

Asp

Val

Arg

Au

645

Lys

Leu

Arg

550

Asp

Leu

Pro

Thr

Ser
630

Thr

Leu
710

Phe

Pro

615

Arg

Phe

Leu

Pro

695

Phe

Tyr

I'le

I'le

Pro

Leu

600

Arg

Val

H s

Leu

Pro

680

Phe

Asp

Asp

Lys

du

585

H s

Asp

H s

Tyr
665

Ser

Ser

Pro

Lys
570

Gy

Lys

Ser
650

Pro

Lys

Asn

Ser
555

Leu

Leu

Lys

Leu
635

Val

Al a

du

715

Ser

du

Leu

Pro

du

Al a

620

Al a

Lys

Gy

Ser

Met

700

H s

Asn

Leu

Arg

Thr

605

I'le

Val

H s

Ser

685

Ser

Pro

Pro

Au
590

Arg

Met

Arg

670

Arg

Val

Val

Lys

Lys

575

Arg

Tyr

Gy

Al a

655

Asp

Pro

H s

Asn

Arg

Lys

560

Leu

Arg

Arg

640

Pro

Leu

Pro

Gy

720

Val



Thr

Tyr

Hi s
785

Phe

Asp
865

Pro

Ile

Arg

Al a

770

Gu

Gu

Thr

Ser

850

Pro

Phe

Leu

Asp

Val

755

Lys

Thr

Asp

Phe

Al a
835

Tyr

Asp

740

Pro

Phe

Leu

Lys

Trp

820

Met

Asp

Ser

Asn
900

725

Arg

Lys

Val

Arg

Arg

805

Arg

Ser

Leu

Ay
885

Val

Arg

Ay

Asp
790

Phe

Val
870

Pro

Ala Cys

Pro

Ser

Ay

775

Leu

Gu

Lys

Al a

855

Leu

Arg

Val

Trp

760

Tyr

Thr

Ay

Hi s

Hi s

840

Val

Lys

Asn

Asp

745

Tyr

Ser

Ay

Ser
825

Val

Leu

Arg

905

730

Pro

Arg

Arg

Lys

810

Asp

Pro

Hi s

890

Pro

Asn

Leu

Leu

Pro

795

Met

Leu

Asp

Thr

875

Asp

Ser

Met

Leu

Asp

780

Val

Ay

Ay

Val
860

Ay

Gu

Leu

765

Thr

Asp

Lys

Ile

845

Lys

Tyr

Ay

Pro
750

Hi s

Phe

Ay

830

Hi s

Phe

Trp

Gu
910

735

Lys

Lys

Thr

Ile

Arg

815

Asp

Pro

Ser

Asp

Thr

895

Phe

Phe

Pro

Pro

800

Ser

Ile

Leu

Gu
880

Thr

Leu



Tyr

Lys
945

Pro

Ay

Val

Met

Met

Pro
915

Leu

Hs Ile

930

Thr Ser

Ile Tyr

Adu Leu

Hs Tyr

995

Ser Val

1010

dn
1025

Lys

Au
1040

Ile

Lys
1055

Arg

Ay Asp Ser

Thr

1070

Hs dy

dn Ser Val

Cys Ay

Gy Gy

950

Val
965

Leu

Arg Hs dn

980

dn

Thr

H s

Leu Ser dy

Ay lle Mt

Pro Pro Thr

Ay Cys Leu

Ser Val

Asn

Phe Cys Asp

Phe Leu Asn Asn Phe Ser Ser Met A n Arg
920 925

Asp Arg Leu Thr Ala lle Ay AQu Trp Asp

935 940

Asn Pro Lys Phe Thr Thr Phe Arg Asn Asn

955 960
Asn Lys Ser Ser Arg Pro Val Arg Ile Leu
970 975
Ala Pro Val Phe Tyr Asp Ala Asp Ser Val
985 990

Ay Leu Ala Leu Leu @n H's Asp Ay Ser
1000 1005

Ile Ile Thr Asn Ser Thr His Asn Phe

1015 1020

Leu Asp Thr Arg Au Val Cys Ser Arg

1030 1035

Ser Thr Cys Ile Leu Ile Pro Tyr Thr

1045 1050

Ay Lys Phe Ser Val Ser Ile Tyr Pro

1060 1065

Phe Met Pro Leu Thr Pro Leu Ser Val

1075 1080

Val Asp Val Ile Leu Thr Pro Ay Ser



Arg

Leu

Thr

Ay

Ay

Leu

Ay

Ay

1085

Gu
1100

Hi s
1115

Lys
1130

Tyr
1145

Ser
1160

Arg
1175

Asn
1190

Thr
1205

Pro
1220

Asn
1235

Thr
1250

Ay

Leu

Lys

Asp

Tyr

Arg

Phe

Val

Ay

Lys

Leu

Ay

Arg

Ser

Pro

Leu

Lys

Asn

Arg

Leu

Asp

Tyr

Val

Cys

Leu

Ser

Ay

Arg

Ile

Arg

Val

Hi s

Leu

Ser

Pro

Leu

Lys

Pro

1090

Gu
1105

Adn
1120

Leu
1135

Thr
1150

Ser
1165

Leu
1180

Leu
1195

Arg
1210

Pro
1225

Val
1240

Val
1255

Phe

Arg

Leu Al a

Tyr

Pro

Val

Lys

Gu

Leu

Cys

Ile

Thr

Ser

Ay

Thr

Val

Asp

Al a

Leu

Pro

Tyr

Asn

Ser

Al a

dn

Asn

Thr

Asp

Ser

Thr

Ay

Lys

Ay

Ay

1095

Ay
1110

Asp
1125

Val
1140

Thr
1155

Leu
1170

Lys
1185

Pro
1200

Thr
1215

Ay
1230

Asp
1245

Met
1260

Ala Cys Asp

Pro Al a Ser

Met Met Met

Gy Asp Ala

Pro Ser Al a

Pro Val Thr

Lys An lle

Pro dnlle

Ala Ala Arg

Val Al a Thr

Lys Leu Pro



Asn Pro
126

<210>
<211>
<212>
<213>
<400>
Met Ay
1

Phe Val

Leu Al a

Lys Val

50

Ser Phe
65

Thr Val

Pro Thr
130

Pro Arg Asn Ay Lys Pro Lys Tyr

5 1270

7
1204

PRT

Trypanosoma Cruzi

Lys Thr Val Val Ay A a
5

Pro Leu Leu Leu Al a Leu
20

Pro Au Ser Ser Arg Val
35 40

Pro Phe u Lys Asp Ay
55

Arg Leu Pro Ala Leu Val
70

Asp Ala Arg Tyr @ u Thr
85

Ala Lys Tyr Ser Val Asp
100

Ile Lys Asn Ser Arg Val
115 120

Val Ile Val Lys Ay Asn
135

Ser

Cys

25

Lys

Asn

Ser

Asp

105

Ser

Arg

10

Pro

Leu

Val

Val

90

Ay

Ser

Leu

Met

Ser

Phe

Thr

Asp

75

Asp

Au

Val

Hs Arg

1275

Phe

Lys

Asp

60

Ay

Thr

Ser

Val
140

Trp

Pro

Arg

45

Arg

Val

Ser

Trp

Arg

125

Leu

Leu

Al a

30

dn

Val

Met

Leu

Au

110

Val

Val

Met

15

Hi s

Ser

Val

Val

I'le

95

Thr

Val

Ay

Phe

Al a

Ser

Hi s

Al a

80

Asp

dn

Val

Ser



Tyr

145

Trp

Gy

Lys

Gy

Pro

225

Tyr

Asp

Ser

Val
305

Asn

Asp

Lys

Phe

Gy

210

Val

Ser

Phe

Asp
290

Trp

Ser

Thr

Phe
195

Gy

Gy

Ser

Leu

Thr

180

Pro

Gy

Val

Asp

Cys

260

Thr

Ay

Pro

Lys

Leu

165

Al a

Al a

Val

Thr

du

245

Ser

Arg

Asn

Ser

Ser

150

Al a

Ser

du

Asn

230

Gy

du

Val

Thr

Pro
310

Tyr

Val

Met

Ile

215

Lys

Lys

Pro

Asp

Trp

295

Lys

Trp

Gy

Lys

du

200

Val

Arg

Thr

Val

Arg

280

Val

Ser

Thr

Trp
185

Gy

Lys

Trp

Al a

265

Al a

du

Asp

Trp

Val

170

Gy

Met

Ser

Lys
250

Leu

Arg

dn Pro
155

Thr Lys

Ser Pro

Hi s Thr

Asn Ay
220

Val Phe
235

Phe Ay

Au Trp

Arg Leu

Val Ay

300

Pro Ay
315

Asp

Ser

Val

Ser

Lys

Val
285

Thr

Ser

Ay

Thr

Ser

190

dn

Leu

Lys

Ay

Ay

270

Tyr

Leu

Ser

Al a

175

Leu

Phe

Val

Arg
255

Lys

Ser

Ser

Asp

160

Ay

Lys

Leu

Tyr

Phe

240

Ser

Leu

Ser

Arg

Ser
320



Phe Thr

Pro Leu

Leu Thr

Asp G u
370

Tyr Cys
385

Trp Lys

Pro Al a

Val Gy

450

A u Asp
465

Val Pro

Pro Val

Asp
355

Leu

Leu

Al a
435

Leu

Ser

Val

Phe

340

Asn

Hi s

Val

Trp

420

Ser

Val

Tyr

Ay

dn
500

Thr
325

Lys

Al a

Ay

405

Asp

Ser

Ay

Arg

Leu
485

Ay

Arg

Tyr

I'le

390

Ser

Ser

Phe

470

Lys

Ay

Arg

Ser

375

Leu

H s

Leu
455

Val

Phe

Ay

Trp

Tyr

360

Ser

Thr

Arg

Leu

Arg

440

Ser

Asn

Met Arg Val

Leu

345

Asn

Val

Ser

425

Ay

Ay

Ay

dn
505

330

Arg

Val

Leu

Ile
410

Ser

Ser

Val
490

Arg

Asp

Ay

Tyr

Val

395

Lys

Ay

Thr
475

Ay

Met

Arg

Lys

380

Tyr

Ser

Cys

Pro

Ser

460

Ay

Arg

Leu

Leu

Val

365

Asp

Ser

Val

Thr

Al a
445

Ay

Phe

Phe

350

Ser

Asp

Leu

Leu

Pro

430

Val

Al a
510

Thr

335

Leu

I'le

Lys

Val

dn

415

Al a

Thr

Val

Au

Leu

495

Asn

H s

Trp

Ay

Leu

Phe

400

Ser

Asp

Thr

Arg
480

Trp

Hi s



Leu

545

Gy

Tyr

Asp

Arg

Asp

625

Asp

Phe

Ser

530

Leu

Ser

H s

Gy

Thr

610

Met

Arg

Leu

Hi s

Thr

515

Pro

Gy

Thr

Val

du

595

Pro

Pro

Ile

Gy
675

Leu

Leu

Leu

Pro

Val

580

Pro

Asp

Thr

Leu

Gy

660

Thr

Val

Leu

Ser

Val

565

Leu

Leu

Ile

Ile

Asn

645

Thr

Pro

Al a

Gy

Tyr

550

Thr

Thr

Ser

Ser

630

du

Ser

Ser

Al a

535

Asp

Pro

Met

Gy

H s

615

H s

du

Thr

Val

520

Ser

Lys

Thr

Al a

Ser

600

Phe

Val

du

H s

Pro
680

Thr

Leu

Lys

Gy

Asn

585

Gy

Tyr

Thr

Ile

665

Val

Asp

H s

Ser

570

Lys

Val

Val

Arg

650

Asp

Asp

H s

Ser

dn

555

Trp

Thr

Gy

Asn

635

Thr

Ser

Ser

du

Ser

540

Trp

du

Gy

Val

Gy

620

Asn

Leu

Ser

Ser

Val

525

Ay

dn

Thr

Ser

Val

605

Tyr

Val

Phe

Ser

Pro

Ay

Pro

Ay

Val

590

Pro

Lys

Leu

Leu

Asp
670

Ala H s

685

Ser

Lys

Ile

Lys

575

Tyr

Asp

Arg

Leu

Ser

655

Ser

Ay

Val

Lys

Tyr

560

Arg

Ay

Ser

Tyr

640

Ser

Thr



Pro Ser
690

Al a Asp
705

Ala H s

Pro Ser

Val Asp

Ala H s
770

Pro Ser
785

Val Asp

Ala H s

Pro Ser

Val Asp

850

Ala H s
865

Thr

Ser

Ay

Thr

Ser

755

Ser

Thr

Ser

Ser

Thr

835

Ser

Ser

Pro

Ser

Thr

Pro

740

Ser

Thr

Pro

Ser

Thr

820

Pro

Ser

Thr

Val

Pro
725

Val

Pro

Val

Al a

805

Pro

Val

Pro

Asp

H s

710

Ser

Asp

H s

Ser

Asp

790

H s

Ser

Asp

H s

Ser
870

Ser

695

Ay

Thr

Ser

Ay

Thr

775

Ser

Ser

Thr

Ser

Ser

855

Thr

Ser

Thr

Pro

Ser

Thr

760

Pro

Ser

Thr

Pro

Ser

840

Thr

Pro

Ala H s

Pro Ser

Val Asp
730

Ala H s
745

Pro Ser

Val Asp

Ala H s

Pro Ser

810

Al a Asp

825

Ala H s

Pro Ser

Al a Asp

Ser

Thr

715

Ser

Ay

Thr

Ser

Ay

795

Thr

Ser

Ay

Thr

Ser
875

Thr

700

Pro

Ser

Thr

Pro

Ser

780

Thr

Pro

Ser

Thr

Pro

860

Ser

Pro Ser

Val Asp

Ala H s

Pro Ser
750

Val Asp
765

Ala H s

Pro Ser

Val Asp

Ala H s

830

Pro Ser
845

Val Asp

Ala H s

Thr

Ser

Ser

735

Thr

Ser

Ay

Thr

Ser

815

Ay

Thr

Ser

Ay

Pro

Ser

720

Thr

Pro

Ser

Thr

Pro

800

Ser

Thr

Pro

Ser

Thr
880



Pro Ser

Val Asp

Pro Ser
930

Val Asp
945

Pro Ser

Val Asp

Ala H s
1010

Thr Pro
1025

Thr Pro
1040

Thr

Ser

Gy

915

Thr

Ser

Gy

Thr

Ser
995

Ay Thr

Ser

Val

Pro

Ser

900

Thr

Pro

Ser

Thr

Pro

980

Ser

Thr

Asp Ser

Val

885

Al a

Pro

Val

Al a

Pro

965

Val

Al a

Pro Ser

Pro Val

Asp

H s

Ser

Asp

H s

950

Ser

Asp

H s

Ser

Ser

Ser

Thr

Ser

935

Gy

Thr

Ser

Ay

Thr

Ser

Thr

Pro

920

Ser

Thr

Pro

Ser

Thr

1000

Pr

1015

Ala H's
890

Pro Ser
905

Val Asp

Ala H s

Pro Ser

Val Asp
970

Ala H s
985

Pro Ser

o Val Asp Ser Ser

Ser

Thr

Ser

Ser

Thr

955

Ser

Ser

Thr

Thr

Pro

Ser

Thr

940

Pro

Ser

Thr

Pro Val

H s Ser

Val Asp
910

Ala H's

925

Pro Ser

Val Asp

Pro Ser
990

1005

1020

Asp Ser Ser Ala Hs Ay Thr
1030

Ala H's Ser Thr

1045

1035

Pro Ser Thr

1050

Thr

895

Ser

Ay

Thr

Ser

Ay

975

Thr

Pro

Ser

Thr

Pro

Ser

960

Thr

Pro

Asp Ser Ser

Ala H s Ser

Pro Ser

Pro Val



Asp Ser
1055

Ala H s
1070

Thr Pro
1085

Thr Pro
1100

Asp Ser
1115

Ala H s
1130

Thr Pro
1145

Thr Pro
1160

Asp Gy
1175

1190

Phe

<210> 8

Ser

Ser

Ser

Val

Ser

Ser

Ser

<211> 373

Al a

Thr

Thr

Asp

Thr

Thr

ay

Al a

Al a

H s

Pro

Pro

Ser

H s

Pro

Pro

Asn

Ile

Leu

Ser

Ser

Val

Ser

Ser

Ser

Val

Ser

Ser

Leu

Thr
1060

Thr
1075

Asp
1090

Al a
1105

Thr
1120

Thr
1135

Asp
1150

Al a
1165

Al a
1180

Leu
1195

Pro

Pro

Ser

H s

Pro

Pro

Ser

Thr

Phe

H s

Ser

Val

Ser

Ay

Ser

Val

Ser

Arg

Ser

Val

Thr

Asp

Thr

Thr

Asp

Ay

Phe

Pro

Ser

H s

Pro

Pro

Ser

H s

Phe

Ay

Phe

Val
1065

Ser
1080

Ay
1095

Ser
1110

Val
1125

Ser
1140

Ser
1155

Leu
1170

Ay
1185

Thr
1200

Asp

Thr

Asp

Thr

Leu

Ser

H s

Pro

Pro

Ser

H s

Pro

Leu

Leu

Val

Ser

Ser

Ser

Val

Ser

Ay

Ser

Pro

Leu

Phe



<212> PRT
<213> Trypanosona cruzi

<400> 8
Thr Pro Ser Thr Pro Ala Asp Ser Ser Ala His Ser Thr Pro Ser Ala

1 5 10 15

Pro Ala Asp Ser Ser Ala His Ser Thr Pro Leu Thr Pro Ala Asp Asn
20 25 30

Ay Ala His Ser Thr Pro Ser Thr Pro Ala Asp Asn Ay Ala Hi s Ser
35 40 45

Thr Pro Ser Thr Pro Ala Asp Ser Ser Ala His Ser Thr Pro Ser Thr
50 55 60

Pro Ala Asp Asn Ay Ala His Ser Thr Pro Ser Thr Pro Al a Asp Ser
65 70 75 80

Ser Ala His Ser Thr Pro Ser Ala Pro Ala Asp Ser Ser Ala His Ser
85 90 95

Thr Pro Ser Thr Pro Ala Asp Asn Ay Ala His Ser Thr Pro Ser Thr
100 105 110

Pro Ala Asp Ser Ser Ala His Ser Thr Pro Ser Ala Pro Al a Asp Ser
115 120 125

Ser Ala His Ser Thr Pro Ser Ala Pro Ala Asp Ser Ser Ala His Ser
130 135 140

Thr Pro Ser Thr Pro Ala Asp Ser Ser Ala His Ser Thr Pro Ser Thr
145 150 155 160

Pro Ala Asp Ser Ser Ala His Ser Thr Pro Ser Ala Pro Al a Asp Ser



Ser

Thr

Pro

Ser

225

Thr

Pro

Ay

Thr

Pro

305

Ser

Met

Pro

Al a
210

Pro

Al a

Pro
290

Val

Hi s

Ser

195

Asp

Hi s

Ser

Asp

Hi s

275

Ser

Asp

Hi s

Leu

Ser

180

Thr

Ser

Ser

Thr

Ser

260

Ser

Ser

Ser

Phe
340

165

Thr

Pro

Ser

Thr

Pro

245

Ser

Thr

Pro

Ser

Thr

325

Phe

Pro

Pro
230

Pro

Al a
310

Pro

Pro

Ser

Asp

Hi s

215

Leu

Asp

Hi s

Ser

Asp

295

Hi s

Ser

Asp

Thr

200

Ser

Thr

Ser

Ser

Thr

280

Ser

Ser

Thr

Ay

Pro

185

Ay

Thr

Pro

Ser

Thr

265

Pro

Ser

Thr

Pro

Al a
345

170

Al a

Pro

Al a
250

Pro

Pro

Al a
330

Al a

Asp

Hi s

Leu

Asp

235

Hi s

Ser

Asp

Hi s

Ser

315

Ay

Phe

Ser

Thr

220

Ser

Thr

Ser

Ser

300

Thr

Hi s

Ser

Ay

Thr

205

Pro

Ay

Thr

Pro

Ser

285

Thr

Pro

Ay

Al a
190

Pro

Pro

Al a
270

Pro

Phe
350

175

Hi s

Ser

Asp

Hi s

Ser

255

Asp

Hi s

Ser

Asp

Thr

335

Ser

Ser

Thr

Ser

Ser

240

Thr

Ser

Thr

320

Ay

Asp



Ay Ay Leu Leu Leu Cys Ala Gy Ala Leu Leu Leu H s Val

355

Met Al a Val
370

<210> 9

<211> 786
<212> PRT
<213>

<400> 9

Met Ala Leu
1

@y du Phe

Val Arg

35

Pro Ser

50

Hi s
65

Leu Pro

Pro Thr Pro

Cys Lys Arg

Au
115

Lys

Phe

Arg

Al a

20

Leu

Leu

Leu

Gy

Leu

100

Arg

Phe

Pro

Ser

Leu

Ser

Hi s

Ser

85

Thr

Pro

Trypanosoma Cruzi

Thr

Arg

Leu

Thr

70

Val

Thr

Lys

Ay

Al a

Asp
55

Asp

Hi s

360

Leu

Leu

Phe

Phe

Cys

Met
120

Asp Al a Val
10

Al a Ser
25

Leu

Val dn Arg

Thr Ala Leu

Hs Val Ay

75

Ay Ala Qu
90

Thr Arg Gy
105

Met Tyr Al a

Cys

Leu

dn

60

Ser

Ser

Val

365

Au

Al a

45

Au

Leu

H s

Ay
125

Au

Leu

30

Ser

Pro

Au

Leu

Arg

110

Tyr

Phe

Val
15

Cys

Au

Hi s

Lys

Ser

95

Leu

Thr

Val

Hi s

dn

Leu

Lys

80

Hi s

Pro

Pro



du

145

Ser

Asp

Lys

Pro

Al a

225

Asp

Pro

Asp

Tyr

130

Arg

Asn

Lys

Phe
210

Lys

Phe

Lys
290

Pro

Pro

Leu

Lys

195

Gy

Al a

Pro

Gy

Al a

275

Pro

Asn

Lys

Ser

Lys

180

Thr

dn

Gy

Ser

dn

260

Ay

Al a

Arg

Ile

H s

165

Ile

Thr

Al a

Asp

Pro

245

Al a

Asp

Pro

Lys

du
150

Leu

Lys
230

Phe

Lys

Phe

Met

135

Asp

dn

Al a

215

Pro

Ay

Al a

Leu

Gy
295

Pro

Lys

dn

Lys

200

Gy

Pro

Gy

Ser
280

Leu

Lys

dn

Asn

185

Thr

Asp

Pro

Al a

Asp

265

Leu

Al a

Tyr

Asp

Lys

170

Lys

Lys

Phe

Al a

250

Lys

Phe

Al a

Asn

Thr

155

Ser

Pro

Thr

Pro

Gy

235

Al a

Pro

Ay

Al a

Ser

140

Thr

Phe

H s

du

Ser

220

dn

Ay

Pro

dn

Gy
300

Thr

Pro

dn
205

Pro

Asp

Pro

Al a

285

Asp

Lys

Tyr

Pro

Al a

190

Lys

Phe

Al a

Lys

Phe

270

Al a

Lys

Tyr Thr

Ala Pro
160

Ser Thr
175

Asn Asn

Thr Al a

Ay d@n

Ala Ay

240

Pro Pro

255

Ay d@n

Ala Ay

Pro Ser



Pro

305

Asp

Pro

Asp
385

Leu

Asp

Pro

Al a

465

Asp

Phe

Lys

Phe

Al a

370

Lys

Phe

Lys

Phe
450

Lys

Ay

Al a

Pro

Ay

355

Al a

Pro

Ay

Al a

Pro

435

Ay

Al a

Pro

Ay

Pro
340

Ay

Pro

Ay
420

Pro

Pro

Asp
325

Pro

Asp

Pro

Al a

405

Asp

Pro

Asp

Pro
485

Al a
310

Lys

Phe

Lys

Phe
390

Lys

Phe

Lys
470

Phe

Al a

Pro

Ay

Al a

Pro

375

Ay

Al a

Pro

Ay

Al a

455

Pro

Ay

Ay

Ser

Ay
360

Pro

Ay

Pro

dn

440

Ay

Ser

Asp

Pro

Al a

345

Asp

Pro

Al a

Asp

Pro

425

Al a

Asp

Leu

Al a

Lys

Phe

330

Lys

Phe

Lys
410

Phe

Lys

Phe

Al a
490

Pro

315

Ay

Al a

Pro

Ay

Al a

395

Pro

Ay

Al a

Pro

Ay

475

Al a

Pro

Ay

Pro

dn

380

Gy

Ser

Ay

Al a
460

Ay

Pro

Asp

Pro
365

Asp

Pro

Asp
445

Pro

Asp

Phe

Lys
350

Phe

Lys

Phe

Al a

430

Lys

Phe

Lys

Ay

Al a

335

Pro

Ay

Al a

Pro

Ay

415

Au

Pro

Ay

Al a

Pro
495

dn

320

Ay

Ser

Ay

Ser
400

Gy

Ay
480



Pro

Asp

Pro

545

Asp

Pro

Gy

Gy

625

Thr

Ser

Phe

Lys
530

Phe

Lys

Phe

Thr

610

Val

Ser

Met

Ay

Al a

515

Pro

Gy

Al a

Pro

Gy
595

Phe

Leu

dn

500

Gy

Ser

dn

Gy

Ser

580

dn

Phe

dn
660

Al a

Asp

Leu

Al a

Gy

565

Pro

Al a

Asp

Val

Al a

645

Asn

Lys

Phe

Al a

550

Lys

Phe

Ser
630

Ay

Val

Al a

Pro

Gy

535

Pro

Gy

Al a

Ser

615

Phe

Ay

H s

Ay

Ser

520

Gy

Ser

Gy

600

Arg

Gy

Ay

Asp
505

Pro

Gy

Pro

Al a

585

Asp

Ser

Lys

Phe

Thr
665

Lys

Phe

Lys

Phe
570

Lys

Thr

Pro

Ay

650

Leu

Leu

Gy

Al a

Pro

555

Gy

Al a

Pro

Val

Ser

635

Pro

Ser

Gy
540

Ser

Gy

Ser

Phe

620

Thr

Pro

Leu

Al a

525

Asp

Pro

Ay

Pro
605

Ser

Ay

Phe

510

Al a

Lys

Phe

Al a

Lys

590

Phe

Asn

Phe

Al a

Ser
670

Ay

Al a

Pro

Ay

Al a

575

Pro

Ay

Phe
655

dn

Ay

Ser

dn

560

Ay

Ser

dn

Pro

Thr

640

Ay

Leu



Pro

Pro

705

Ay

Asp

Pro

Pro
785

Hi s

Phe

690

Ser

Ay

Phe

Al a

770

Hi s

<210>
<211>
<212>
<213>

<400>

Ile
675

Ay

Val

Hi s

Thr

Ser

755

Ay

10
1253
PRT

Ay

Ay

Leu

Phe
740

Lys

Ser

Thr

Ser

725

Ay

Thr

Tyr

Ala Phe Ay Ser Pro Ay
680

Ay Val Ser Ay Pro Ala
695

Ay Ser Ay Phe Ay @n
710 715

Thr Val Leu Ay Ay Phe
730

Ala Val Ay Ala Hs Gy
745

Ser Thr Thr Phe d n Ser
760

Lys Ala Pro Pro @ n Phe
775

Trypanosona cruzi

10

Met Ala Leu Arg Pro Thr Lys Leu Asp Al a Val

1

Gy Gu Phe Ala Ser Cys Gy Leu Ala Ser

20

5

10

25

Met

Ile

700

Al a

Ay

Thr

Ser

Lys
780

H s

685

Ay

Phe

Arg

Ay

Ser

765

Ser

Ser Ay Gy

Ay Ay Lys

Ay Al a Phe
720

735

Ser Ala Thr
750

Phe Ser Ser

Val Phe Qvy

Cys Gu @u Vval His

15

Leu G n du Leu Cys @n

30



H s
65

Pro

H s

Au

145

Ser

Asp

Lys

Pro

Val

Pro

50

Leu

Al a

Lys

Lys

Tyr

130

Arg

Asn

Lys

Phe

Arg

35

Ser

Pro

Pro

Arg

Au

115

Pro

Pro

Leu

Lys

195

Val

Leu

Leu

Leu

Ay

Leu

100

Arg

Lys

Ser

Lys

180

Thr

dn

Leu

Ser

H s

Ser

85

Thr

Pro

Arg

I'le

dn

165

Thr

Ay

Arg

Leu

Thr

70

Val

Al a

Thr

Lys

du

150

Ser

Leu

Al a

Al a

Asp

55

Asn

Asp

H s

Met
135

Al a

Phe

Phe

Met

120

Pro

Lys

Al a

dn

Lys

200

Ay

Val

dn

Arg

Thr Ala Leu

H s

Ay

Thr

105

Met

Leu

Lys

dn

I'le

185

Thr

Asp

Val

Al a

90

Arg

Tyr

Tyr

Asp

Lys

170

Lys

Lys

Lys

Gy

75

du

Gy

Thr
155

Pro

Thr

Pro

Leu Al a

dn

60

Ser

Ser

Val

Ser

140

Thr

Phe

H s

Pro

45

du

Leu

H s

Ay

125

Thr

Ser

I'le

dn
205

Phe

Ser

Pro

Au

Leu

Arg

110

Tyr

Lys

Tyr

Pro

Thr

190

Lys

Gy

du

H s

Lys

Ser

95

Leu

Thr

Tyr

Thr

Cys

175

Asn

Thr

dn

dn

Leu

Lys

80

H s

Pro

Pro

Pro
160

Thr

Al a



Al a

225

Lys

Phe

Val

Lys

Phe

305

Lys

Phe

Lys
385

210

Al a

Pro

Ay

Al a

Pro

290

Ay

Al a

Pro

Ay

Al a

370

Pro

Ay

Ser

Ay
275

Ser

Ay

Ser

dn

355

Ay

Ser

Asp

Pro

Al a

260

Asp

Pro

Asp

Pro
340

Asp

Pro

Lys

Phe

245

Lys

Phe

Arg
325

Phe

Lys

Phe

Pro
230

Ay

Pro

Ay

Al a

310

Pro

Ay

Pro

Gu
390

215

Ser

Ay

Ser

dn

295

Ay

Ser

Ay

Ser
375

Pro

Asp

Pro

280

Asp

Leu

Asp
360

Pro

Al a

Phe

Lys
265

Phe

Lys

Phe

Ser

345

Arg

Phe

Ay

Al a

250

Pro

Al a

Pro

Ay

330

Pro

Ay

Al a

Lys

235

Ay

Pro

Ay

Pro
315

Asp

Ser

Ay
395

220

Asp

Leu

Asp
300

Pro

Asp

Pro

Al a

380

Asp

Al a

Lys

Phe

Al a

285

Lys

Phe

Al a

Lys

Phe

365

Al a

Lys

Al a

Pro

Ay

270

Al a

Pro

Ay

Al a

Pro

350

Ay

Al a

Pro

Ay

Ser

255

Ay

Ser

Ay
335

Ser

Ay

Ser

Asp
240

Pro

Asp

Pro

Al a

320

Asp

Pro

Asp

Pro
400



Phe

Lys

Phe

Ser

465

Lys

Phe

Lys

Phe
545

Lys

Ay

Al a

Pro

Ay

450

Al a

Pro

Ay

Al a

Pro

530

Ay

Al a

Pro

Ay

Ser

435

Ay

Pro

Ay
515

Ser

Gy

Ser

Al a

Asp

420

Pro

Asp

Pro

Al a

500

Asp

Pro

Asp

Pro

Al a

405

Lys

Phe

Val

Lys

Phe
485

Lys

Phe

Lys
565

Phe

Al a

Pro

Ay

Pro

470

Ay

Al a

Pro

Ay

Al a

550

Pro

Ay

Gy

Ser

Ay
455

Ser

Ay

Ser

dn

535

Ay

Ser

Asp

Pro

Al a

440

Asp

Pro

Al a

Asp

Pro

520

Al a

Asp

Pro

Al a

Lys

Phe

425

Lys

Phe

Lys
505

Phe

Lys

Phe

Pro

410

Gy

Al a

Pro

Gy

Al a

490

Pro

du

Al a

Pro

Gy

570

Al a

Ser

Gy

Pro

dn

475

Ay

Ser

Gy

Ser
555

Ay

Pro

Al a

Asp

Pro

460

Al a

Asp

Pro

Al a

Asp

540

Pro

Al a

Asp

Phe

Lys
445

Phe

Lys

Phe

Al a

525

Lys

Phe

Lys

Gy

Al a

430

Pro

Al a

Pro

Gy

510

Al a

Pro

Al a

Pro

dn

415

Gy

Ser

Gy

Ser

495

Ay

Ser

Gy
575

Ser

Al a

Asp

Pro

Al a

Asp

480

Pro

Al a

Asp

Pro

Al a

560

Asp

Pro



Phe

Ser

Lys

625

Phe

Lys

Phe

Al a

705

Lys

Phe

Ser

Ay

Al a

610

Pro

Ay

Al a

Pro

Ay

690

Al a

Pro

Ay

Al a

dn

595

Ay

Ser

Ay

Ser

675

Ay

Ser

Ay
755

580

Asp

Pro

Asp
660

Pro

Asp

Pro

Al a

740

Asp

Al a

Lys

Phe

Al a

645

Lys

Phe

Al a

Lys

Phe

725

Val

Lys

Al a

Pro

Ay

630

Al a

Pro

Ay

Al a

Pro

710

Ay

Pro

Ay

Ser

615

Ay

Ser

Ay
695

Ser

Ay

Ser

Asp
600

Pro

Asp

Pro

Al a

680

Asp

Leu

Asp

Pro
760

585

Lys

Phe

Lys

Phe
665

Lys

Phe

Lys
745

Phe

Pro

Ay

Pro
650

Thr

Ay

Al a

730

Pro

Ay

Ser

Ay
635

Ser

Ay

Ser

dn

715

Ay

Ser

Pro

Al a

620

Asp

Pro

Al a

Asp

Pro

700

Al a

Asp

Pro

Al a

Phe

605

Lys

Phe

Ser

Lys

685

Phe

Val

Lys

Phe

Al a
765

590

Gu

Al a

Thr

Ay

Al a

670

Pro

Ay

Pro

Gu
750

Al a

dn

Ay

Ser

dn

655

Ay

Ser

Ay

Ser
735

Ay

Al a

Asp

Pro

640

Asp

Pro

Asp

720

Leu

Al a

Asp



Lys

Phe

785

Lys

Phe

Lys

865

Phe

Val

Lys

Phe

Val

Pro

770

Ay

Al a

Pro

Ay

Al a

850

Pro

Ay

Al a

Pro

Gy

930

Al a

Ser

Ay

Ser

dn

835

Ay

Pro

Ay

Ser
915

Ay

Pro

Asp

Pro

820

Asp

Leu

Asp

900

Leu

Al a

Asp

Phe

Lys
805

Phe

Lys

Phe

Val

885

Lys

Phe

Lys

Al a

790

Pro

Ay

Al a

Pro

Ay

870

Pro

Ay

Al a

Pro

dn

775

Gy

Ser

Ay

Ser

855

Ay

Ser

Gy
935

Ser

Al a

Asp

Pro

Asp
840

Pro

Asp

Pro

Al a

920

Asp

Pro

Ser

Lys

Phe

Al a

825

Lys

Phe

Val

Lys

Phe

905

Val

Lys

Phe

Al a

Pro

du

810

Al a

Pro

Gy

Pro

890

Gy

Al a

Pro

Ay

Gy

Ser

795

Gy

Ser

Gy
875

Ser

Ay

Ser

Asp
780

Pro

Asp

Pro

Al a

860

Asp

Pro

Al a

Asp

Leu

940

Al a

Lys

Phe

Ser

Lys

Phe

845

Lys

Phe

Lys
925

Phe

Pro

Gy

Pro

830

Gy

Al a

Pro

Ay

Al a

910

Pro

Gy

Al a

Ser

Ay
815

Ser

Gy

Ser

dn

895

Gy

Ser

Ay

Pro

Al a

800

Asp

Leu

Al a

Asp

Pro

880

Al a

Asp

Pro

Al a

Asp



945 950 955 960

Lys Pro Pro Leu Phe Ay @n Ala Val Ala Ay Asp Lys Pro Ser Pro
965 970 975

Phe Ay Gdn Ala Val Ala Ay Asp Lys Pro Ser Pro Phe u @n A a
980 985 990

Ala Ala Gy Asp Lys Pro Ser Pro Phe Ay An Ala Val Ala Ay Asp
995 1000 1005

Lys Pro Ser Pro Phe Ay Adn Ala Ala Ala Ay Asp Lys Pro Ser
1010 1015 1020

Leu Phe dy Gn Ala Ala Ala Gy Asp Lys Pro Ser Leu Phe Gy
1025 1030 1035

Gn dy Val Ala Ay Asp Lys Pro Ser Pro Phe Ay dn Ala Ala
1040 1045 1050

Ala Ay Asp Lys Pro Ser Pro Phe Ay Adn Ala Ala Ala dy Asp
1055 1060 1065

Lys Pro Ser Pro Phe Ay @ n Arg Thr Val Phe Asp Ala Ser Arg
1070 1075 1080

Ser Thr Val Phe Ala Asn Ala Pro Ay Val Ala Gn Val Ser Phe
1085 1090 1095

Gy Lys Pro Ser Thr Thr Phe Ala Thr Thr Ser Phe Ala Ala Gy
1100 1105 1110

Gy Ay Phe Ay Thr Pro Ser Ala Phe Gy Ser Ile Leu @n Asn
1115 1120 1125



Val Hs Ala Thr Leu Pro Ala dy Ser Ala Leu Ser His Ile Ay
1130 1135 1140

Ser Ala Leu Val Ser Pro dy Mt Hs Ser Ay Ay Ala Phe Ay
1145 1150 1155

Gy Ala dy Val Ser dy Pro Alalle dy Ay Ay Lys Leu Ser
1160 1165 1170

Ala Leu du dy Ser Ay Phe dy An Ala Phe Ser Ala Phe dy
1175 1180 1185

Asn Hs Ala Ser Thr Val Leu dy Asn Phe Ay A n Lys Gu dy
1190 1195 1200

Qu dy Thr Phe Ay Thr Val Gy Ala Hs Ay Thr dy Ser Ala
1205 1210 1215

Thr Pro Phe Ser Lys Thr Ser Thr Thr Phe G n Ser Ser Ser Phe
1220 1225 1230

Ser Ser |Ile Ala Ay Asn Tyr Lys Ala Ala Pro @ n Phe Lys Ser
1235 1240 1245

Val Phe dy Pro His
1250

<210> 11

<211> 68

<212> PRT

<213> Trypanosona cruzi

<400> 11

Arg Val Ala Gu Ala Qu Lys An Arg Ala Ala Qu Ala Thr Lys Val
1 5 10 15



Ala Qu Ala Qu Lys An Lys Ala Ala Qu A a

20

25

Ala Qu Lys Gn Arg Ala Ala Gu Ala Thr Lys

35 40

Lys G n Lys Ala Ala Qu Al a Thr
50 55

Lys Ala Ala Qu
65

<210> 12

<211> 818

<212> PRT

<213> Trypanosona cruzi

<400> 12
Val Ser Met Ser Ile Leu Leu Pro

1 5

Ile Ay Phe Leu Thr Asp Al a Ser
20

@y Thr Leu Val Phe Pro Val dn
35 40

Ala Ser Thr Ile Met Tyr Met Asn
50 55

Ala Lys Ser Ala Thr Hs Ala Ay
65 70

Trp u Ala dy Lys Ile Ile Mt

Lys Val Al a

Tyr Pro Tyr
10

Thr Pro Ile
25

Phe Leu Thr

Pro Ay dn

Cys Thr Asn

75

Ile Thr Ser

Thr Lys Val Ala GQu
30

Val Ala Gu Ala Qu
45

Gu Ala Qu Lys @n
60

An Pro Ay Asp Met
15

Thr Lys Met Thr Asp
30

Met Ay Ay Asn Thr
45

A@n H's Trp Thr Phe
60

Pro Ser Ile Leu Qu
80

Cys Au Tyr Ay Arg



Arg Arg

Val Ay

Leu Hi s
130

Leu Ile
145

Leu Leu

Ay Aa
210

Al a Leu
225

Gy Ser

Pro lle

Val

Thr

115

Leu

Arg

Pro

Lys

195

Phe

Asp

Met

Pro

85

Tyr Qu
100

Leu Ser

Leu Thr

Leu Trp
165

Thr Ay
180

Leu Tyr

Phe Leu

Thr Trp

Al a Ser

245

Thr Al a
260

Ser

Arg

Ay

dn

150

Leu

Asp

Al a

230

Ay

Ay

Thr

Val

Phe

135

Leu

Thr

Ser

Leu

Leu
215

Leu

Asp

Trp
120

Asp

Tyr

200

Lys

Al a

Val

Lys

105

Ser

Thr

Tyr

Thr

Thr

185

Ser

Asp

Leu

Ay
265

90

Ay

Phe

170

Ser

Ser
250

Hi s

Asn

Ser

Thr

Ay

155

Arg

Ser

Ay

Leu

Al a

235

Arg

Leu

Thr

Leu

Ile

140

Asp

Ser

Val

Hi s

220

Leu

Ay

Trp

Al a

125

Asp

Lys

Tyr

Leu

Ay

205

Trp

Ser

Asp

Thr
110

Ay

Ay

Leu
190

Ser

Arg

Arg
270

95

Leu

Lys

Arg

Val

175

Tyr

Ser

Arg

Ser
255

Leu

Al a

Ay

Lys

Ser

160

Ay

Ser

Hi s

240

Val

Arg



Ay

Ay

Al a

305

H s

Lys

Val

Lys

385

Tyr

Leu

Asp

Al a

290

Arg

Phe

Val

Thr

Val

370

Thr

Val

Au

dn

Tyr

Lys
275

Al a

Pro

Thr

355

H s

Tyr

Asp

Gy

Leu

435

Asn

Trp

Lys

Au

Lys

340

Leu

Ay

H s

Ay

Leu

420

Ser

Arg

Au

Lys

Trp

Tyr

325

Ay

Leu

Ser

Val

Thr

405

Asp

Ser

Pro

Asp

Pro

310

Ay

I'le

Ay

Tyr

Val

390

Pro

Gy

Leu

Pro

295

Val

Phe

Thr

Leu

dn

375

Leu

Leu

Val

Lys

Asn

Tyr

280

Ser

Asp

Thr

Pro

Leu

360

Lys

Trp

Ser

I'le

440

Au

Leu

Gy

Lys

Leu

Leu

345

Tyr

Tyr

H s

425

H s

Thr

Gy

Leu

Al a

330

Met

Asp

Phe

H s

410

Phe

Val

Thr

Trp

315

Al a

Gy

Asn

Asp

395

Arg

Tyr

Thr

I'le

285

Phe G u
300

Pro Asn

Thr Val

Leu Lys

365

Lys Trp
380

dy Val

Leu Arg

Phe Ay

Val Al a

445

Ay A a

Val

Gy

Arg

Ser

Lys

350

Au

Au

Gy

Asn

Al a

430

Asn

Leu

Val

H s

Pro

I'le

335

Trp

Leu

Ser

Ser

415

Tyr

Val

Asn

Arg

Asp

Leu

320

H s

Gy

Ser

Asp

Val

400

Phe

Asp

Phe

Al a



Pro

Lys

Pro

Al a

545

Pro

Lys

Pro

Al a
625

450

Lys

Pro

Lys

Pro

Al a

530

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a

610

Gu

Val

Lys

Pro

Al a

515

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a

595

Gu

Pro

Thr

Pro

Al a

500

Gu

Pro

Lys

Pro

Val

580

Gu

Pro

Lys

Ile

Al a

485

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a

565

Gu

Pro

Lys

Pro

Pro

470

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a

550

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a
630

455

Pro

Pro

Lys

Pro

Al a

535

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a

615

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a

520

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a

600

Gu

Pro

Lys

Pro

Val

505

Gu

Pro

Lys

Pro

Al a

585

Gu

Pro

Lys
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Val

645

Asp

Pro

H s

Pro
550

Tyr

Ser

Arg

Asp

630

Asp

Val

Asp

Phe
710

Arg

Arg

Thr

Al a

615

Pro

Pro

Gy

du
695

Arg

H s

Pro

Thr

600

Leu

Asp

Ser

Pro

Tyr

680

Ser

Val

Val

Asp

585

Pro

H s

Arg
665

Arg

Thr

Asp

Asp

570

Val

Asp

Phe

Tyr

650

H s

Pro

Thr

Pro

555

Pro

Gy

Arg

635

Lys

Val

Val

Asp

dn
715

Asp

Ser

Pro

Tyr

du

620

Ser

Arg

Asp

Asp

Val

700

Asp

H s

Arg

Arg

605

Thr

Pro

Pro
685

Ay

Phe

Tyr

H s

590

Pro

Thr

Leu

Asp

670

Ser

Pro

Tyr

Arg

Lys

575

Val

Val

Asp

Pro
655

H s

Arg

Arg

Ser

560

Arg

Asp

Asp

Val

Asp

640

dn

Phe

Tyr

H s

Pro
720



Val Asp Pro Ser Ala Tyr Lys Arg Ala Leu Pro dn GQu Qu d@n Qu

725 730

Asp Val

<210> 19

<211> 92

<212> PRT

<213> Trypanosona cruzi

<400> 19

Met Ala Thr Thr Tyr Qu G u Phe Ser Ala Lys Leu
1 5 10

Ala Qu Phe Ser Lys Lys Met GQu Gu @n Asn Lys
20 25

Asp Lys Pro Asp Gu Ser Thr Leu Ser Pro G u Met
35 40

GQu Lys Phe Qu Lys Met Ile dn GQu H's Thr Asp
50 55 60

Lys Met Arg GQu His Ser Qu H s Phe Lys Thr Lys
65 70 75

Leu Gu An An Lys Asn Ala G n Phe Pro Ay Lys
85 90

<210> 20

<211> 68

<212> PRT

<213> Trypanosona cruzi

<400> 20

Asp

Lys

Lys

45

Lys

Phe

Arg

Phe
30

Phe

735

Leu

15

Phe

Hi s

Asn

Gu

Asp

Al a

Tyr

Lys

Leu
80



Mt Gu An Qu Arg Arg @n Leu Leu Au Lys Asp Pro Arg Arg Asn

1 5

10 15

Ala Lys Qu lle Ala Ala Leu Gu GQu Ser Met Asn Ala Arg Ala @ n

20

30

Qu Leu Ala Arg Qu Lys Lys Leu Ala Asp Arg Ala Phe Leu Asp G n

35

45

Lys Pro Au Arg Val Pro Leu Ala Asp Val Pro Leu Asp Asp Asp Ser

50 55

Asp Phe Val Ala
65

<210> 21

<211> 128

<212> PRT

<213> Sequéncia Artificial

<220>

60

<223> Proteina reconbi nante | BVMP 8-1

<400> 21

Met Ay Ser Ser His His Hs Hs Hs Hs Ser Ser Ay Leu Val Pro

1 5

Arg Ay Ser Hs Met Ala Ser
20

Gy Ser Gy Asp Lys Pro Ser
35

10 15

Met Thr Ay Ay Gn dn Mt Ay Arg

30

Pro Phe Ay G n Ala Ala Ala Gy Asp

45

Lys Pro Ser Pro Phe Ay Gn Ala Ay Ser Ay Ala Qu Pro Lys Ser

50 55

60



Ala Qu Pro Lys Pro Ala Gu Pro Lys Ser

65

Ile Ala Pro Ala Lys Ala Ala Ala Ala Pro

90

Pro Ala Ay Thr Ser Au Gu Gy Ser Arg

105

Ser Ay Thr Ser Au Qu Ay Ser Arg Ay

115
<210> 22
<211> 251
<212> PRT
<213>
<220>
<223>
<400> 22
Met Ay Ser
1
Arg Ay Ser
Ay Ser Lys

35
Gy Vval Pro

50

Ala Met Qu
65

Sequéncia Artificial

120

Pr ot ef na reconbi nante | BMP 8-2

Hs Hs H's
10

Met Thr Ay
25

Arg Al a Phe
40

Pro Leu Asp

Adn Leu Leu

Ay

75

Ay

Ay

Ser

Gy

Leu

Asp

du
75

Ser

Lys

Ay

Ser

Ser

Asp
60

Lys

Ay

Lys Ala Al a
80

Ala Ala Thr Al a

Ser

Ser
125

Ay

dn
45

Ser

Asp

95

Ser Met Pro
110

Met Pro Al a

Leu Val Pro
15

Met Ay Arg
30

Lys Pro du

Asp Phe Val

Pro Arg Arg
80



Ser

Ser

Ser

145

Thr

Val

Ser

Thr
225

Trp

Ala Arg

Adu Leu

Ser Ser

115

Ser Al a

130

Thr Pro

Pro Al a

Asp Lys

Thr Asp
195

210

Ala Pro

Thr Ay

<210> 23
<211> 214

Al a

100

Asp

Leu

Ser

Ay

Leu

180

Lys

Phe

Pro

Ile

85

Arg

Ser

Ser

Thr

Hi s

165

Al a

Leu

Lys

Ay

Arg
245

Ser

Thr

Pro

150

Ay

Al a

Lys

Thr

dn
230

Al a

Leu

Pro
135

Al a

Thr
215

Ser

Leu

Leu

H s

120

Ser

Asp

Arg

Al a

Asn

200

Leu

Al a

Leu

Au

Ile

105

Ser

Thr

Ser

Ay

Asp

185

dn

Au

Al a

Val

Au

90

Ay

Thr

Pro

Ser

Met

170

dn

Lys

Ay

250

Ser

Thr

Pro

Al a
155

Val

dn

Thr

Asp
235

Ser

Met

Au

Ser

Asp

140

H s

Leu

Lys

Lys

dn

220

Lys

Asn

Al a

Thr

125

Ser

Ser

Ser

Pro

205

Thr

Pro

Hi s

110

Pro

Ser

Thr

Leu

Phe

190

Hi s

Ser

Arg Al a
95

Met Asp

Al a Asp

Ala H s

Pro Ser

160

Pro Asp

175

Asn Pro

Ile Al a

dn Lys

Thr Ile
240



<212> PRT
<213> Sequéncia Artificial

<220>
<223> Proteina reconbi nante | BMP 8-3

<400> 23
Met Ala Ay Ser Pro Ser Pro Phe Ay G n Ala Ala Ala Ay Asp Lys

1 5 10 15

Pro Ser Pro Phe Gy @n Ala Ala Ala Ay Asp Lys Pro Ser Pro Phe
20 25 30

Ay An Ala Ala Ala Ay Asp Lys Pro Ay Ser Lys Val Ala Au Al a
35 40 45

Qu Lys @n Lys Ala Ala Au Ala Thr Lys Val Ala Qu Ala Qu Lys
50 55 60

A@n Lys Ala Ala Au Ala Thr Lys Val Ala Qu Ala Qu Lys @n Lys
65 70 75 80

Ala Ala u Ala Thr Lys Leu Pro Ser Leu Ser Arg Ser Pro Lys Pro
85 90 95

Ala Qu Pro Lys Pro Ala Qu Pro Lys Pro Ala Qu Pro Lys Pro Ala
100 105 110

Qu Pro Lys Pro Ala Qu Pro Lys Pro Ala Gu Pro Lys Pro Ala G u
115 120 125

Pro Lys Pro Ala Qu Pro Lys Pro Ala Qu Lys Leu Pro Ser Leu Ser
130 135 140

Arg Ser Pro Ala Lys Ala Ala Ala Pro Pro Ala Lys Ala Ala Ala Pro
145 150 155 160



Pro Ala Lys Ala Ala Ala Pro Pro Ala Lys Ala Ala Ala Pro Pro Ala
165 170 175

Lys Ala Ala Ala Pro Pro Ala Lys Ala Ala Ala Pro Pro Ala Lys Ala
180 185 190

Ala Ala Pro Lys Leu Ser Ser Val Asp Lys Leu Ala Ala Ala Leu Gu
195 200 205

Hs Hs Hs Hs Hs H s
210

<210> 24

<211> 306

<212> PRT

<213> Sequéncia Artificial

<220>
<223> Proteina reconbi nante | BWMP 8-4

<400> 24
Met Ala Ay Ser Ay Asp Lys Pro Ser Pro Phe Ay G n Ala Ala Ala

1 5 10 15

Ay Asp Lys Pro Ser Pro Phe Ay G n Ala Ala Au Pro Lys Ser Ala
20 25 30

Qu Pro Lys Pro Ala Qu Pro Lys Ser Lys Ala Ala lle Ala Pro Ala
35 40 45

Lys Ala Ala Ala Ala Pro Ala Lys Ala Ala Thr Ala Pro Al a Ser Ser
50 55 60

Met Pro Ser Ay Thr Ser Qu Gu Ay Ser Arg Ay Ay Ser Ser Met
65 70 75 80



Pro

dn
145

Thr

Lys

Pro

dn
225

Leu

Al a

Asp

Lys

Al a

130

du

Thr

Leu

Gy

dn

210

Leu

du

du

Ser

Al a

115

du

Asp

Lys

Lys

195

Phe

Leu

du

Phe

Ser

100

Al a

Val

Asp

Phe
180

Pro

Ser

Tyr Asp
85

Ala H s

Au Al a

Thr Lys

Ay Pro
150

Ala Tyr
165

Ala Qu

Leu Lys

Ay Lys

Lys Asp

230

Met Asn
245

Ser

Ser

Thr

Val

135

Arg

Pro

Leu

Phe

du

215

Pro

Thr

Thr

Lys

120

H s

Arg

Leu

Al a

200

Leu

Arg

Arg

Pro
105

Val

Val

Val

du

185

Thr

Arg

H s
90

Ser

Al a

Asp

Asp

170

dn

Leu

Ser

Asn

dn
250

Gy Thr

Thr Pro

Au Al a

Al a Leu
140

Pro Asp
155

Pro Ser

G n Lys

Leu A u

Met Qu
220

Al a Lys
235

du Leu

Pro

du
125

Pro

H s

dn
205

Ser

Tyr

110

dn

Phe

Al a

190

dn

du

Ile

Arg

Thr
95

du

du

Arg

Lys

175

dn

Lys

Arg

Al a

du
255

Pro

Lys

Arg

du

Ser

160

Arg

Phe

Asn

Arg

Al a

240

Lys



Lys Leu Ala Asp Arg Ala Phe Leu Asp G n Lys Pro Qu Arg Val Pro

260 265 270

Leu Ala Asp Val Pro Leu Asp Asp Asp Ser Asp Phe Val Ala Ala Asn

275 280 285

Ser Ser Val Asp Lys Leu Ala Ala Ala Leu Qu Hs Hs Hs Hs His

290

H s Leu

305

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

295 300
25
317
DNA
Sequéncia Artificial

Aci do nucl ei co que codifica a proteina reconbinante | BWP 8-1

25

ccat ggctgg at ccggagac aaaccgagtc cctttggtca ggctgctgca ggggat aage

cgtcaccgtt cggccaagca ggtagcggtg ccgaaccgaa aagcgctgaa cctaaaccag

cagagcccaa gtcaggaagt ggtaaagcag caattgcacc ggcaaaagca gcagcagctc

cagccaaagc agccacggct cctgcaggga cctcggaaga aggctcgegt ggt gggagca

gcatgccttc tggcacaagt gaggagggct caagaggtgg ctcttctatg ccagcagcga

attcctgata aaagctt

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

26

686

DNA

Sequéncia Artificial

Aci do nucl ei co que codifica a proteina reconbinante | BWP 8-2

60

120

180

240

300

317



<400> 26
ccat ggct gg

ttccecctgeg

ggaggcaat t

aat ct at gaa

at at ggat ag

ccgcact gag

ctgcggattc

t ggt at t gat

t caacccgag

at aagcagaa

aggcagcagc

acagt gcgaa

<210> 27
<211> 620
<212> DNA
<213>
<220>
<223>
<400> 27
ccat ggct gg

caccgtttgg

gt gat aagcc

aagtt gcgga

aacagaaagc

aaccgaagcc

at ccaagaag

tgagttaccc

gt t agagaaa

t gcaagagcc

ct ct agcgat

tacgccttcc

gagcgcacac

t ct gccagac

tact gacaaa

aacgaccctg

aggcgacaaa

ttcctgataa

Aci do nucl ei co

at ccggat ct

ccaggcagca

gggt agcaaa

agccgagaag

agcggaagcc

agccgagccc

ctggcagatc

ct ggat gacg

gacccgcegtc

caagagtt ag

agct cagccc

acccccgcetg

t caact ccga

gt cgat aaac

ct caaaat ca

gaaaagaccc

ccttcgacca

aagctt

Sequéncia Artificial

gue codifica a proteina reconbinante | BWP 8-3

ccgagtcctt

gcaggggaca

gt agccgaag

caaaaggct g

acaaaact ac

aaaccagccg

gtgcgt ttct

atagtgattt

gcaacgct cg

ccagagaact

act caacacc

attctagtgc

gcact ccggc

t ggct gcagce

at cagcagaa

aaacagaaca

tttggacagg

tt gggcaggc

aaccaagtcc

cggagaaaca

cagaagccac

caagtct cag

aacct aaacc

cgaacagaaa

t gt ggcaat g

cgaaat cgct

act gat t ggt

gt caacacca

ccattctacg

agggcat ggt

t gcggacgca

caaaccacat

gaaaacggct

tcct cgcgag

t gct gcaggc

ttttggtcag

aaaggcagcg

caaggt cgca

ccgttcaccg

agccgaaccg

ccagaaggt g

gaacaagagc

gcgct t gaag

accgaagccc

gcggattctt

ccgtcgactc

gcacgaggca

cagaaat cat

at agccaat a

ccgtttggac

agcttggtta

gat aaaccgt

gcagcagccg

gaggcgacga

gaagccgaaa

aaaccagccg

aaacccgcag

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

686

60

120

180

240

300

360



aacct aaacc

agaaacttcc

cagcaccgcc

cagcagct cc

cgaattcctg

<210> 28
<211> 881
<212> DNA
<213>
<220>
<223>
<400> 28

ccat ggct gg

cgtcccegtt

aaagcaaagc

caccagcgtc

t gccggct ga

gcgcacactc

aagtt gcgga

t gccgcagga

ctaccacgca

t cgcagagct

cggaact gct

aacaggaacg

ccct ggagga

cgcagagccc

ttcgct gage

agccaaagca

acccgct aaa

at aaaagctt

Aci do nucl ei co

at ccggt gac

t ggt caggcc

tgcgattgca

ctctatgcca

attctacgac

t accccaagc

agccgagaaa

agaacaggaa

ggacgcct at

gct ggagcag

ggagcagcag

ccgtcagetg

at ct at gaac

aaaccggcag

agat ct ccgg

gcagctcctc

gcagct gctc

Sequéncia Artificial

que codifica a proteina reconbinante | BMP 8-4

aaaccgtctc

gcagaaccaa

ccggct aaag

agcggt acct

tctactgccc

accccagcgt

cagcgtgctg

gacgt aggt c

ccacgcgt gg

cagaaaaacg

aaaaacgctc

ct ggagaaag

gct cgt gcac

aacCgaaacc

caaaggcagc

cggct aaggc

cgccggct aa

cgtttggcca

aaagcgct ga

cggcagct gc

ct gaagaggg

acggcact cc

acgagaaaca

cagaagct ac

cacgt cat gt

at ccgt ccgce

cgcagttccc

agttcccagg

at ccacgt cg

aggagct ggc

ggcagaacct

agct ccaccg

agcagct cct

agcagcagca

ggcagct gca

accgaaaccg

gccggcgaaa

ttcccgt ggt

aagcactcca

gaaagct gcc

caaagt ggcg

agacccggac

ttacaaacgc

aggcaaagaa

caaagaact g

caacgct aaa

gcgt gaaaaa

aaacct gcag

gct aaagcag

cccgcaaaag

cct aaact gg

ggcgat aaac

gcggaaccga

gctgcaactg

ggttcctcta

gcagattcta

gaagcgacca

gaagct gctc

cactttcgtt

aaact gaaat

ctcaaattcg

acct ccat gg

gagat cgcag

aaact ggccg

420

480

540

600

620

60

120

180

240

300

360

420

480

540

600

660

720

780



atcgtgcgtt cctggaccag aaaccggaac gcgttccact ggcggatgtt ccgctggacg 840

atgactctga tttcgtcgcg gcgaattcct gataaaagct t 881



		2021-08-30T08:56:07-0300
	Brasil
	Documento Assinado - INPI




